
An#-‐prolifera#ve	  ac#vity	  of	  combined	  
treatment	  of	  LMF	  and	  CBDCA	

Cell	  cycle	  analysis	  of	  combined	  treatment	  of	  LMF	  and	  CBDCA	
	  

Human	  normal	  fibroblast	  TIG-‐1	  Cells	

Control	   CBDCA	  5	   CBDCA	  20	  

LMF	  0.8	   CBDCA	  5	  
LMF	  0.8	  

CBDCA	  20	  
LMF	  0.8	  

3.28	   7.06	   9.43	  

5.68	   9.34	   11.8	  

LMF	  0.8	  mg/mL	  
CBDCA	  (Carbopla#n)	  5	  µg/mL	  or	  20	  µg/mL	  

	  
Human	  fibrosarcoma	  HT1080	  Cells	

Control	   CBDCA	  5	   CBDCA	  20	  

LMF	  0.8	   CBDCA	  5	  
LMF	  0.8	  

CBDCA	  20	  
LMF	  0.8	  

2.5	   10.7	   20	  

9.22	   27.2	   37.2	  

LMF	  0.8	  mg/mL	  
CBDCA	  (Carbopla#n)	  5	  µg/mL	  or	  20	  µg/mL	  
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Results	
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